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La plateforme

MBB

http://mbb.univ-montp2.fr
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Génèse du projet

Recherche à l'interface biologie / mathématique / 
informatique en hausse constante (stockage, analyse 
des données, modélisation, méthodes...)

- mutualisation possible (matériel, concepts, outils).

- un affichage nécessaire pour exister en 
bioinformatique, un domaine très concurrentiel 
aujourd'hui.

Création d'une plateforme soutenue par l'ISEM dès 
2010.
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MBB : qu'est-ce que c'est ?

● Un environnement informatique pour la recherche en 
environnement, écologie et la biodiversité composé 
de :

● La possibilité d'utiliser un certain nombre de 
logiciels publics du domaine de façon conviviale au 
travers d'une interface graphique.

● Un site Web de travail collaboratif.
● Un site permettant la distribution des ressources 

maison (logiciel, données...).
● Une plateforme de calcul intensif sous linux.
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Les objectifs (i)

● Pallier au manque de visibilité de nos domaines de 
recherche sur le plan informatique avec, entre autre, 
la distribution et la démonstration de nos logiciels et 
un référencement adéquat.

● Augmenter les collaborations inter-équipes et entre 
les laboratoires par des développements, des calculs 
et des résultats partagés (maintenant LabEx 
CeMEB).

● Fournir de la puissance de calcul répartie entre les 
laboratoires (solution à définir).
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Les objectifs (ii)

● Aujourd'hui : 
● Faciliter l'accès pour les utilisateurs et les invités.
● Stimuler l'animation scientifique
● En faire un espace très utilisé qui vit de lui-même 

(côté évènementiel à développer ?)
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Sur le plan technique
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Sur le plan technique

● Cluster sous Linux CentOS Rocks Cluster (
www.rocksclusters.org)

● Environ 85 logiciels installés qui ont nécessité une 
vingtaine de librairies spécifiques.

● 65 outils accessibles en ligne
● dont 28 outils développés par des laboratoires 

membres du LabEx

http://www.rocksclusters.org/
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Sur le plan technique

● D'un point de vue matériel :
– 13 nœuds de calcul

– 2 petits serveurs de stockage - NAS

– 1 machine de management du cluster – Frontend

– 1 serveur Web

– 104 cœurs, 528 Go de RAM et 2 NAS (au total 
environ 8To).
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Du côté du site Web

● Site développé en HTML/CSS/Javascript + 
PHP/MySQL

● Des récupérations de contenu bibliographiques 
hebdomadaires grâce aux services Web rss de 
pubmed.

● Du point de vue de l'administration de la 
plateforme :

– 5 sections, 5 thématiques différentes (NGS, 
Phylogenomics, Population Genetics, Population 
Dynamics, Ecological Modelling)

– Environ plus de 2000 jobs lancés depuis janvier 
2011.
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Du côté du site Web

● Une administration décentralisée : gestion des 
groupes (labo) par un administrateur local.

● Cet administrateur local peut créer des utilisateurs 
et attribuer des niveaux de visibilité différents 
pour les outils mis en ligne.

– Actuellement : environ 30 utilisateurs et 4 groupes

● Un outil de monitoring des ressources (espace 
utilisé, charge temps réel, historique des actions 
sur la plateforme, historique des jobs).
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A l'interface

● Pise : un outil fait de Perl / Python et qui génère des 
formulaires Web de soumission de job en HTML à 
partir de descripteurs  en XML.

● Anciennement développé par l'institut Pasteur. 
Désormais plus maintenu (!) mais avec de 
nombreuses adaptations pour fonctionner selon nos 
besoins.

● Redondance assurée par une machine tierce de 
relais.

● Evolution de l'outil d'interfaçage à prévoir ? (Des 
solutions existent)
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